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Resumen

Objetivos. Evaluar los cambios en la composicion y funcion de la microbiota bacterianay fungicade la
vévula adrtica que pudieran estar asociados con € desarrollo de calcificacion en pacientes con EVAC.

Métodos: Estudio observacional, de cohortes retrospectivo en el que se evaluaron vavulas de 16 pacientes no
sel eccionados sometidos a cirugia de sustitucién valvular adrticaen €l Hospital Universitario Virgen del
Rocio entre los afios 2018 y 2021. Las valvulas se clasificaron seguin €l grado de calcificacion por técnicas
imnunohistoquimicas en tres grupos. no calcificadas (control), calcificacion moderaday calcificacion grave.
Laidentificacion del microbioma se realizé mediante la amplificacion del ADN tisular por PCR delaregién
v3-v4 del gen 16S rRNA (bacterias) y de laregion ITS2 (hongos) con posterior secuenciacion (MiSeq de
I1luminad) de los productos de amplificacion. Los andlisis de datos obtenidos de secuenciacién se procesaron
utilizando Mothur 1.43.0. Se utilizaron las bases de datos Silva NR (versiéon 138) para alinear las secuencias
y Greengenes (version 13 8 99) parala clasificacion taxondmica.

Resultados: Se demostrd la presencia de 35 unidades taxonémicas operacionales (OTUS) de origen
bacteriano (fig. 1a) y 6 OTUS fungicas (fig. 1b) en las 16 valvulas cardiacas humanas analizadas de los tres
grupos considerados: no calcificadas (n = 4), moderadamente calcificadas (n = 4), y severamente calcificadas
(n =8). Se encontrd mayor abundanciarelativaen el género Deftia (p = 0,014; logFC =-2,288) en las
valvulas calcificadas (moderadas y severas) comparadas con las no calcificadas; asi como la presencia de
Microbacterium chocolatum en todas las v vul as calcificadas (moderadas y graves) y en ningunade las
valvulas no calcificadas (p = 0,012; logFC = -2,491).
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Figura 1. Proporciones relativas de géneros bacterianos (a) y fingicos (b) en el tejido vahular
adrico proveniente de individuos sanos (n=4), con calcificacion moderada (n=4), y cakcificacian
severa (n=4) por lecnicas de secuenciacion del gen 165 e ITS2, respectivamente. Los resullados
preliminares muestran la identificacion de 35 OTUs bacterianas y 6 OTUs de arigen fOngico, que
podrian estar asociados al desarrollo de la EVAC,
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Conclusiones. Con las limitaciones del tamafio muestral analizado nuestros resultados sugieren que la
calcificacion valvular en la EVAC podria asociarse con un patrén especifico de microbioma bacteriano y/o
fangico, aunque no se conocen los cambios en la composicion y funcién microbiana de la vavula adrtica,
gue pudieran estar asociados con una mayor susceptibilidad a proceso de calcificacion.
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